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Исследование структуры и структурных переходов в нуклеиновых 
кислотах необходимо для понимания основных процессов их функцио­
нирования в клетке—репликации, транскрипции, трансляции, рекомби­
нации. Ранее была описана плазмидная ДНК Salmonella derby. 
К 89, обусловливающая антнбиотнкоустойчивость данного штамма, ха­
рактеризующаяся многообразием структурных форм (рис. 1) и прояв­
лением различных фенотипических вариантов (*). Способность к срав­
нительно частой реорганизации генетического материала плазмиды 
pSD, вс приводящей, однако, к ее нестабильности, обеспечивает доста- 
ючную пластичность ее структурно-функциональной организации, бла- 

ощью метода анализа дифференциальных кривых плавлепня молекулы 
ИДК

Особенности функционирования этой плазмиды, ио-видимому, обус­
ловлены структурными особенностями ее ДНК. В связи с этим пред­
ставляло интерес исследовать структуру ДНК плазмиды pSD. с по­
мощью метода анализа дифференциальных кривых плавления 
молекулы ДНК.

Для кольцевых замкнутых ДНК характерно исчезновение тонкой 
• груктуры кривой плавления или значительное ее сглаживание по срав­
нению с открытой формой той же ДНК. При плавлении кольцевых зам­
кнутых ДНК получаются многочисленные широкие пики с малой пло­
щадью и очень малой амплитудой Такие пики не разрешаются и, на­
кладываясь друг на друга, дают тладкую дифференциальную кривую 
плавления. Поэтому в наших опытах была использована линеаризован­
ная плазмидная ДНК.

Плазмиду pSD изолировали из штамма S. derby К 89 по методу Бэр- 
пбойма и Доли (2). Перед плавлением ДНК плазмиды pSD депротеиннзи 
ровали, осаждали из-под спирта центрифугированием и растворяли в 
буфере 0.1XSSC. Гель-фильтрацию препарата проводили на сефакриле 
S—200. Плавление производили на специально оборудованном спектро­
фотометре Сагу 219. Раствор ДНК в IxSSC нагревали н термостатиро­
ванных герметически закрытых кюветах. Регистрацию кривых плавле­
ния проводили при непрерывном повышении температуры со скоростью 
0,2 град/мнп. Кривые дифференцировали на ЭВМ фирмы Хьюлетт- 
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Паккард но программе «МеНтр». Дифференциальные кривые нормиро­
вали машинным способом. Расчет содержания ГЦ пар в выплавляемых 
блоках производили по формуле М. Д. Франк-Каменецкого (3):

Т= 176,02(2.6- Х0)Х (35.8-7/ 4 lgNa+) X 0,1 X SSC; lgNa + = 1.7;
Г= 176 - (2,6 - Ао) X (35,8 4- 11.97)~ 176 - (2,6 - ХЛ) X 47,77, 

где А'о — доля ГЦпар.
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Для характеристики стуктурных особенностей плазмидной ДНК 
штамма S. derby К 89 исследовали ее плавление. Для плавления 



использовалась очищенная и обработанная Si-нуклеазой ДНК плаз­
миды pSD. электрофоретически определяемая длина которой равна 2,32 
тпн.

Как видно из рис. 2, тонкая структура ДКН ДНК плазмиды pSD 
четко выражена, что свидетельствует о плавлении одною типа молекул, 
которые могут быть представлены в мономерной или олигомерной 
формах, поскольку кривая плавления олигомера, состоящего из одного 
типа мономеров, неотличима от кривой плавления мономера.

Степень сглаженности дифференциальной кривой плавления (ДКН) 
дает возможность оценить длину ДНК плазмиды приблизительно в 2,3 
тпн, что совпадает со значением, полученным с помощью электрофореза. 
Известно (՜*), что каждому узкому пику на ДКН соответствует выплав­
ление целиком сравнительно длинного участка, температура которого 
зависит от содержания I Ц-пар, а также от его длины и от условий на 
границах, т. е оттого, какими участками он окружен—расплавленными 
или спиральными. Эта зависимость тем сильнее, чем короче'участок. 
На ДКН плазмиды pSD имеется три четких пика. При температурах, 
соответствующих этим пикам, выплавляются участки (или участок) в 
несколько сот пар нуклеотидов (в каждом пике около 10% всей моле­
кулы). ДНК плазмиды pSD характеризуется не очень широким распре­
делением ГЦ-пар; она, по-видимому, плавится короткими участками. 
Плазмида является ЛТ-богатои. ГЦ составы трех участков, соответ­
ствующих трем главным пикам, равны соответственно 0,34; 0,42 и 0.51.

На основании результатов исследования можно констатировать, 
что плазмида pSD имеет уникальную ДКП с ярко выраженной тонкой 
структурой, особенностью которой является наличие сравнительно 
больших легкоплавких областей.

Блочность ЛТ-насыщенных участков ДНК может играть роль в обе­
спечении гибкости реорганизации генетического материала плазмиды.
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pSD պւազմիրփ ԴՆԹ-ի «սղման կղրեւփ նոս֊թ կառուցվածքր
Ուսումնասիրվեք է pSD պչադմիդի ԴՆԹ-ի կաոուցվածքի օդտադոըծե- 

քով ԴՆԹ-ի հաչման մեթոդը- Պ չադմիդա յին ԴՆԹ-ի հաչման դիֆերենցաց­
ված կորը ունի կտրուկ արտահայտված 3 դադաթներ, որոնք համապատաս­
խանում են 0,34, 0,42 և 0,51 ԳԱ-պարունակութ յուն ունեցող շրջաններին։

Պչաւչմիդի ԴՆԹ-ն հարուստ է ԱՏ-ղույդերովւ Հաչման կորի հարդեցման 
աստիճանը թոլյչ ( տաչիս մոտավորապես դնահատեչ պչադմիդի ԴՆԹ-ի 
երկարությունը, որը համապատասխանում է այչ մեթոդներով ստացված 

արժեքին' 2,3 հադար նուկչեո տի դային գույդերի։
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