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Популяция наследственные болезни—генетические расстояния.

Важно:! проблемой в эпидемиологии наследственных болезней является 
выделение наиболее важного фактора популяционной динамики, влияю­
щего на формирование груза наследственной патологии в популяциях, 
наличие этих факторов предполагает использование в медико-генетиче­
ских мероприятиях, направленных на снижение частоты наследствен­
ных болезней, того или иного воздействия через эти факторы [2|.

В ходе исследований, проведенных в различных регионах нашей 
страны, было выдвинуто предположение о влиянии отдельных факто­
ров популяционной динамики на распространенность в них наслед­
ственной патологии. В частности, в Узбекистане таким фактором явля­
ется положительная брачная ассортативность |1 31.

для проверки предположения о значении отдельных факторов ге­
нетической Структуры в формировании сч- ।>n:iinesi:ьистн наследствен­
ной патологией проведено сравнение популяций пяти районов Узбек­
ской ССР по степени их генетического сходства с использованием ста­
тистик генетических расстояний. Кроме тоги, в анализ были включены 
данные о популяции одного из районов во временном интервале 10 лет 
(«старый» и «новый» Ургут).

Всего в ходе двух экспедиционных исследований обследовано 320150՛ 
человек. Выявлено 108 нозологических форм наследственных заболе­
ваний.

Степень генетической дивиргенции между элементарными популя­
циями подсчитана на основе матриц частот мутантных генов по моди­
фицированной формуле Мак Клюэра |4].
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где Pjk—частота патологического аллеля локуса Л, Qlk—частота его 
альтернативного аллеля, Рд—час юта патологического аллеля локуса 
В- Qjk~частота его альтернативного аллеля.
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Этот метод расчета выбран потому, что в нем используется аркко- 
«синусное преобразование, которое устраняет асимметрию распределе­
ния частот сравниваемых аллелей, когда эти частоты намного мень­
ше 0,05.

Результаты проведенного сравнения даны в таблице, где представ­
лена матрица генерических расстоянии между районами Хорезмской и 
Самаркандской областей.

Значение генетических расстояний между копуляциями У.пЗсксхон ССР

Районы Ханк. Ургенч. Кошкуп Бога։, и. У pry ст. Ургут

Ханкинс кил 
Ургенчский 
Кошкупырскян 
Богатекий 
.Новый Ургут* 
.Старый Ургут*

0.04740 0.04670
0 01980

04581
0 04933

0.03027
!> 02967

0.03437
0.0332

0 U4822 0.03017 0.03163
0.026 >1

0;04064՝

0.02994
(J. 01367

'՛■ популяция г детьми до 10 лег

Из таблицы видно, что значение генетических расстояний но всех 
сравниваемых парах примерно одинаково, а «старая» и «новая» попу­
ляции Ургутского района более сходны, чем остальные сравниваемые 
пары. Наибольшее генетическое расстояние обнаруживается между по­
пуляциями. представленными детьми до !0 лет. :՛. е. в новом поколении 
изученной популяции в основном проявилась прежде нс выявленная на­
ел едетв е н н а я пат ологня.

Таким образом, проведенное сравнение подтвердило предположе­
ние о ведущей роли положительной брачной ассортативности в форми­
ровании отягощенное™ узбекских популяций наследственной патоло­
гией.
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