
25

Չ նա յած մո լե կու լային գե նե տի կա-
կան մե թոդ նե րի առ կա յու թյա նը, այ նու-
ա մե նայ նիվ, ՀՀ բժշ կա կան և անաս նա-
բու ժա կան պրակ տի կա յում լայ նո րեն 
օգ տա գործ վում է ման րէ նե րի կուլ տի-
վա ցի ոն տար բե րա կու մը: Բա ցի նրանից, 
որ այս դեպ քում հե տա զո տող նե րի վե-
րահս կո ղու թյու նից դուրս են մնում 
չկուլ տի վաց վող ման րէ նե րը, նաև, հե-
տա զո տող նե րի շր ջա նում կա կաս կած, 
որ կուլ տի վա ցի ոն անա լի զի տվյալ նե-
րը խա բու սիկ են նաև կուլ տի վաց վող 
բակ տե րի ա նե րի գնա հատ ման հա մար: 
Ներ կա հե տա զո տու թյուն նե րը վկա յում 
են, որ բակ տե րի ա նե րի կուլ տի վա ցի ոն 
անա լի զը վս տա հո րեն կա րե լի է կի րա-
ռել դիս բակ տե րո զի գնա հատ ման գոր-
ծըն թաց նե րում՝ աղի քային «Escherichia» 
և «Lactobacillus» բակ տե րի ա նե րի գնա-
հատ ման հա մար:

 Հան գու ցային բա ռեր և ար տա հայ
տու թյուն ներ՝ ման րէ, կուլ տի վա ցի ոն 
անա լիզ, դիս բակ տե րի ոզ, պրո բի ո տիկ, 
Escherichia, Lactobacillus:

 Մար դու միկ րո բի ո մի բազ մա թիվ 
հե տա զո տու թյուն նե րի ար դյուն քում 
պարզ վել է, որ, չնա յած ման րէ նե րը 
զբա ղեց նում են հա մա րյա բո լոր բաց 
էպի թե լային մա կե րես նե րը [Tlaskalova-
Hogenova H. еt al., 2011], նրանց հիմ նա-
կան զանգ վա ծը տե ղա կայ վում է աղի-
նե րում: Ման րէ նե րի ընդ հա նուր թի վը 
միկ րո բի ո մում 10-100 ան գամ գե րա զան-
ցում է մար դու բջիջ նե րի քա նա կը, իսկ 
միկ րո բի ո տայի գե նե րի քա նա կը ավել 
է մար դու գե նե րի ընդ հա նուր քա նա-
կից մոտ 150 ան գամ [Morowitz M.J. et al., 
2011[: 

Ի սկզ բա նե ման րէ նե րի տաք սո նո-
միկ նույ նա կա նա ցու մը հիմն վել է ընտ-
րո ղա կան մի ջա վայ րե րում դրանց կուլ-
տի վա ցի այի վրա: Եր կար ժա մա նակ այն 
ման րէ նե րը, որոնց հնա րա վոր չի եղել 
կուլ տի վաց նել տար բե րա կիչ մի ջա վայ-
րե րի վրա, դուրս են մնա ցել են հե տա-
զո տող նե րի ու շադ րու թյու նից [Nystrom 
T., 2001]: Հայտ նի է, որ առողջ մար դու 
օր գա նիզ մում ներ կա յաց ված են մոտ 
1000 տե սա կի ման րէ ներ, որոնց 70%-ը 

 ԱՆԱ ՀԻՏ ՄԱՆ ՎԵԼՅԱՆ, ՄԱ ՐԻ ՆԵ ԲԱ ԼԱՅԱՆ, ԼԵ ՆԱ ՄԱԼ ԽԱՍՅԱՆ
 Հա յաս տա նի ազ գային ագ րա րային հա մալ սա րա նի 

Սնն դի ան վտան գու թյան և կեն սա տեխ նո լո գի այի բաժ նի ավագ 
գի տաշ խա տող, կեն սա բա նա կան գի տու թյուն նե րի թեկ նա ծու

 ՄԱ ՐԻ ԱՆ ՆԱ ԻՍԱ ՋԱՆՅԱՆ
 Հայ կա կան պե տա կան ման կա վար ժա կան հա մալ սա րանի  գի տաշ խա տող

 ՎԱՐ ԴԱՆ ԾԱ ՏՈՒՐՅԱՆ
 Մար դու և կեն դա նի նե րի առող ջու թյան բա րե լավ ման մի ջազ գային 

ա սո ցի ա ցի ա, բժշ կա կան գի տու թյուն նե րի թեկ նա ծու 

ԱՍՏ ՂԻԿ ՓԵ ՓՈՅԱՆ
 Հա յաս տա նի ազ գային ագ րա րային հա մալ սա րա նի 

Սնն դի ան վտան գու թյան և կեն սա տեխ նո լո գի այի բաժ նի 
վա րիչ, առա ջա տար գի տաշ խա տող, 

կեն սա բա նա կան գի տու թյուն նե րի դոկ տոր

Ա ՂԻ ՔԱՅԻՆ ԴԻՍ ԲԱԿ ՏԵ ՐԻ Ո ԶԻ ԳՆԱ ՀԱՏ ՄԱՆ  
ՄԵ ԹՈԴ ՆԵ ՐԻ ՀԱ ՄԵ ՄԱ ՏՈՒ ԹՅՈՒՆ 
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առայժմ են թա կա չէ սնն դա մի ջա վայ-
րե րի վրա աճեց ման: Հայտ նի է նաև, 
որ կեն սա միկ րո չի պե րի տեխ նո լո գի ան 
հնա րա վո րու թյուն է տա լիս արագ նույ-
նա կա նաց նելու միկ րոօր գա նիզմ նե րին՝ 
ըստ նրանց գե նո տի պային հատ կու-
թյուն նե րի [Schneider T., Riedel K. 2010, 
Nocker A. et al., 2007]: Ժա մա նա կա կից 
այլ մե թոդ նե րի կող քին այս մե թոդն աչ-
քի է ընկ նում բարձր զգա յու նու թյամբ, 
վե րար տադ րե լի ու թյամբ և կա տար ման 
պար զու թյամբ: ԴՆԹ հիբ րի դի զա ցի այի 
ար դյուն քը մե թո դի կի րառ ման ժա մա-
նակ գնա հատ վում է ֆլյո ւո րես ցենտ ազ-
դան շա նի մա կար դա կով: Այ նո ւա մե նայ-
նիվ, չնա յած, որ այս և այլ մո լե կու լային 
գե նե տի կա կան մե թոդ նե րի կի րա ռու մը 
հեշ տաց րել է ման րէ նե րի տար բե րա կու-
մը, առ այ սօր էլ չկուլ տի վաց վող ման-
րէ նե րի կեն սա գոր ծու նե ու թյան հիմ նա-
կան առանձ նա հատ կու թյուն նե րը մնում 
են ան հայտ, քա նի որ ան հնա րին է այդ 
բակ տե րի ա նե րի վե րար տադ րու թյու նը 
և վե րահս կո ղու թյու նը «ան տե սա նե լի» 
պայ ման նե րում [Rhoads D.D., Wolcott 
R.D., 2012]: 

Չ նա յած գե նե տի կա կան մե թոդ նե րի 
ակ տիվ կի րառ մանը՝ ման րէ ա բա նա կան 
կուլ տի վա ցի ոն հե տա զո տու թյան մե թոդ-
նե րը շա րու նակ վում են կի րառ վել բժշ-
կա կան պրակ տի կա յում, և դրանք, առա-
վել ևս, հան դի սա նում են ՀՀ կլի նի կա կան 
լա բո րա տո րի ա նե րում ման րէ նե րի հայտ-
նա բեր ման և տար բե րակ ման հիմ նա կան 
մե թոդ նե րը: Ակ տիվ զար գա ցող ժա մա-
նա կա կից մո լե կու լային գե նե տի կա կան 
անա լի զի մե թոդ նե րի կող քին դա սա կան 
այս մե թոդ նե րի կի րա ռու մը եր բեմն տե-
ղիք են տա լիս բազ մա թիվ կաս կած նե րի 
[Са ви че ва А.М., 2008]: Մի շարք հե ղի նակ-
ներ նշում են աղի քային միկ րո բի ո տային 
վե րա բեր ող տվյալ նե րի տա րա մի տում՝ 
ստաց ված դա սա կան կուլ տու րալ մե-
թոդ նե րի և մո լե կու լային գե նե տի կայի 
մե թոդ նե րի հա մադ րու մից [Espy M.J. et al., 
2006,. Fratamico P.M. et al., 2005]: Տվյալ-
նե րի ան հա մա պա տաս խա նե լի ու թյու նը, 

առա ջին հեր թին, հա վա նա բար, պայ մա-
նա վոր վում է դա սա կան ման րէ ա բա նու-
թյան մե թոդ նե րի ան կա տա րե լի ու թյամբ 
և մյուս կող մից էլ` կլի նի կա կան նմուշ նե-
րում չկուլ տի վաց վող ման րէ նե րի առ կա-
յու թյամբ [Rhoads D.D. Cox S.B. et al., 2012, 
Chakravorty S. et al., 2009]: 

Ըն տա նե կան մի ջերկ րա ծո վյան տեն-
դը (MIM no 249100) կամ պար բե րա կան 
հի վան դու թյու նը (ՊՀ) հան դի սա նում է 
ժա ռան գա կան աու տո բոր բո քային հի-
վան դու թյուն, որը հան դի պում է հիմ-
նա կա նում մի ջերկ րա ծո վային շր ջա նում 
հայե րի, հույ նե րի, ջհուդ նե րի, իտա-
լա ցի նե րի պո պու լյա ցի ա նե րում: ՊՀ-ն 
տա րած ված հի վան դու թյուն է, որով աշ-
խար հում տա ռա պում են ավե լի քան 100 
հա զար մարդ [Ayvazyan A. et al., 2005, 
Yamazaki K., Yamazaki T. et al., 2009, Ozen 
S., 2003]: Այն ժա ռանգ վում է աու տո սոմ 
ռե ցե սիվ ձևով` պայ մա նա վոր ված MEFV 
(MEDITERRANEAN FEVER) գե նի մու տա-
ցի այով (գե նը տե ղա կայ ված է 16 քրո-
մո սո մի կարճ ոտի կին (16р13.3) [Pras E., 
Kastner D.,1992, 1995]:

ՊՀ-ի ար դյու նա վետ բու ժումն իրա-
կա նաց վում է հա մա մի տո տիկ ազ դե ցու-
թյամբ դե ղա մի ջո ցի` կոլ խի ցի նի օգ նու-
թյամբ, որը հի վանդ նե րին հիմ նա կա նում 
ամ բողջ կյան քի ըն թա ցում նշա նակ վում 
է օրա կան 1-2 մգ դե ղա չա փով [Nidorf 
S.M., Eikelboom J.W., 2013]: Կոլ խի ցի նը 
ընկ ճում է բոր բո քու մը և եր կա րաց նում  
ՊՀ-ի նո պա նե րի միջև ժա մա նա կա-
հատ վա ծը [Kalinich T., Haffer D., 2007], 
ինչ պես նաև այն դան դա ղաց նում է 
ամի լոի դո զի զար գա ցու մը մոտ 2/3 հի-
վանդ նե րի մոտ: Կոլ խի ցի նը, սա կայն, 
ու նի նաև կողմ նա կի ազ դե ցու թյուն ներ, 
այդ թվում՝ այս դե ղա մի ջո ցի եր կա-
րատև ըն դու նու մը հի վանդ նե րի կող մից 
կա րող է նպաս տել աղի քային դիս բակ-
տե րի ո զի զար գաց մա նը:

 Հայտ նի է, որ աղի նե րի գոր ծու-
նե ու թյան վե րա կանգ ման նպա տա-
կով օգ տա գործ վում են պրո բի ո տիկ-
ներ, մաս նա վո րա պես` «Lactobacillus», 
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«Bifidobacterium», «Enterococcus», 
«Saccharomyces boulardii» բակ տե րի ա-
ներ [Floch M.H. et al., 2008., Borivant M. 
et al., 2007]: 

Հաշ վի առ նե լով վե րոն շյա լը` մեր 
կող մից խն դիր դր վեց ու սում նա սի րե լու 
պար բե րա կան հի վան դու թյամբ տա ռա-
պող հի վանդ նե րի աղի քային միկ րո բի-
ո տայի կազ մը դա սա կան կուլ տի վա ցի ոն 
և ժա մա նա կա կից «PHILOCHIP™» անա լի-
զի մե թոդ նե րով:

ՆՅՈՒ ԹԵ ՐԸ ԵՎ ՄԵ ԹՈԴ ՆԵ ՐԸ 
Ու սում նա սի րու թյուն նե րի հա մար նյութ 

են հան դի սա ցել պար բե րա կան հի վան-
դու թյամբ 45 հի վանդ նե րի և 30 առողջ-
նե րի կեղ տի նմուշ նե րը: Հե տա զո տու թյան 
ըն թաց քում օգ տա գործ վել են Վի տա-
մաքս-Ե ար տադ րու թյան հայտ նի «Նա-
րի նե #1» (Lactobacillus acidophillus INMIA 
9602) և «Կո լի բակ տե րոն #2» («Escherichia 
coli» M-17) պրո բի ո տիկ նե րը: Հե տա զո-
տու թյուն նե րի հա մար օգ տա գործ վել է 
նաև պատ վիր ված «պլա ցե բո #3»:

 Հի վանդ նե րի յու րա քան չյուր խում բը, 
հա մա պա տաս խա նա բար ըն դու նած #1, 
#2 և #3 հա բե րը, բաղ կա ցած էր 15 ան-
ձից: Պրո բի ո տիկ (պ լա ցե բո) ըն դուն վել է 
մեկ ամիս տևո ղու թյամբ` օրա կան երեք 
ան գամ մեկ հա բից (Վի տա մաքս-Ե): Հե-
տա զոտ վել են մի այն ռե մի սի այի շր-
ջա նում գտն վող ՊՀ հի վանդ ներ: Յու-
րա քան չյուր մաս նակ ցից վերց վում էին 
կեղ տի նմուշ ներ տար բեր ժա մա նա-
կա հատ ված նե րում և գնա հատ վում 
էին ման րէ ային հա մա կե ցու թյուն նե րը 
կուլ տու րալ և «Phylochip™» մե թոդ նե րի 
մի ջո ցով: Կուլ տու րալ անա լիզն իրա-
կա նաց վում էր ընտ րո ղա կան և նույ-
նա կա նաց ման թես տային մի ջա վայ րե րի 
օգ տա գործ մամբ: «Phylochip™» անա լի-
զի հա մար ան ջատ վում էր գե նո մային 
ԴՆԹ-ն: Եր կու մե թոդ նե րի մի ջո ցով էլ 
որոշ վում էին լակ տո բակ տե րի ա նե րի և 
«Escherichia» -նե րի քա նակ նե րը:

 Վի ճա կագ րա կան վեր լու ծու թյու նը 
կա տար վել է «Student’s t test» ծրագ րի 
մի ջո ցով: 

ԱՐԴՅՈՒՆՔ ՆԵ ՐԻ ՔՆ ՆԱՐ ԿՈՒՄ
Կուլ տի վա ցի ոն մե թո դը հնա րա վո-

րու թյուն է տա լիս ման րէ նե րը տար բե-
րա կելու և որո շելու՝ ըստ նրանց ֆի-
զի ո լո գի ա կան և կեն սա քի մի ա կան 
հատ կա նիշ նե րի, իսկ «PhyloChip™» միկ-
րո չի պե րի մե թո դը հնա րա վո րու թյուն է 
տա լիս բակ տե րի ա նե րի տար բե րա կումն 
իրա կա նաց նելու ըստ նրանց հիբ րի դի-
զա ցի ոն առանձ նա հատ կու թյուն նե րի` 
հիմն վե լով օպե րա տիվ տաք սո նո միկ 
մի ա վոր նե րի` OTU, որոշ ման վրա [Hօfle 
M.G. et al., 2008]:

 Հե տա զո տու թյուն նե րի ար դյունք նե-
րը՝ իրա կա նաց ված «PhyloChip™»-ով, 
ցույց են տա լիս, որ #1 պրո բի ո տի կի օգ-
տա գոր ծու մը նպաս տում է հի վանդ նե րի 
աղի քային միկ րոֆ լո րա յում լակ տո բակ-
տե րի ա նե րի OTU -ե րի ավե լաց մա նը և 
հա կա ռա կը` «Escherichia» բակ տե րի ա-
նե րի OTU -ե րի նվազ մա նը [ն կար 1, 2]: 

Հե տա զո տու թյուն նե րը վկա յում են 
նաև, որ «Escherichia» բակ տե րի նե րի 
տա րած վա ծու թյու նը հի վանդ նե րի աղի-
քային միկ րո բի ո տա յում հա վաս տի ո րեն 
ավե լա նում է «#2 Կո լի բակ տե րոն» պրո-
բի ո տի կն ըն դու նե լուց ան մի ջա պես հե-
տո, ին չը դիտ վում է նաև PhyloChip™ 
անա լի զի ար դյուն քում [ն կար 3]: 

Ա ղի քային Escherichia և Lactobacillus 
բակ տե րի ա նե րի հա մար կա տար վել է 
նաև PhyloChip™ անա լի զի և կուլ տու-
րալ մե թո դի հա մե մա տա կան վեր լու ծու-
թյուն [ն կար 4, 5]: Հա մե մա տու թյուն նե րի 
հա մար օգ տա գործ վել են «PhyloChip™» 
անա լի զի հիբ րի դի զա ցի այի ցու ցա-
նիշ նե րը և կուլ տի վա ցի ոն մե թո դի օգ-
նու թյամբ գնա հատ ված բակ տե րի ալ 
խտու թյուն նե րը՝ մինչ պրո բի ո տի կա թե-
րա պի ան և նրա նից հե տո (a և b փու-
լեր): Հա մե մա տու թյուն նե րի հա մար 
օգ տա գործ վել են a և b փու լե րին հա-
մա պա տաս խա նող հիբ րի դի զա ցի այի 
ցու ցա նիշ նե րի և կուլ տի վա ցի ոն մե թո դի 
օգ նու թյամբ գնա հատ ված բակ տե րի ալ 
խտու թյուն նե րի հա րա բե րակ ցու թյուն-
նե րը: Ար դյունք նե րը ներ կա յաց ված են 
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նկար 4- 5-ո ւմ:
 Հա մա ձայն ու սում նա սի րու թյուն նե րի 

ար դյունք նե րի՝ եր կու մե թոդ նե րի օգ-
նու թյամբ «Escherichia» և «Lactobacillus» 
բակ տե րի ա նե րի հա մար ստաց ված 
տվյալ նե րի միջև գո յու թյուն ու նի հա մա-
պա տաս խա նու թյուն: Չնա յած վի ճա կագ-
րա կան հա վաս տի ար դյունք նե րին (հա-
մա պա տաս խա նա բար P = 0.002517 և P = 
0.034257), այ նո ւա մե նայ նիվ, նկար 4-5-ի 
տվյալ նե րը նաև վկա յում են, որ կուլ տու-
րալ և «PhyloChip™» անա լիզ տվյալ նե րի 
միջև որոշ նմուշ նե րի դեպ քում կան ան-
հա մա պա տաս խա նու թյուն ներ:

 Հայտ նի է, որ սնուն դը կա րող է ազ-
դել աղի քային միկ րո բի ո տայի քա-
նա կա կան և որա կա կան կազ մի վրա 
[de Wouters T., Dore J., Lepage P., 2012; 
Albenberg L.G., 2012]: Որոշ նմուշ նե րում 

PhyloChip™ անա լի զի և կուլ տու րալ 
մե թո դի տվյալ նե րի միջև վե րը նկա-
րագր ված տար բե րու թյուն նե րը (ն կար 
4) կա րող են բա ցատր վել աղի քային 
միկ րո բի ո տայի վրա սնն դի գոր ծո նի 
ազ դե ցու թյամբ: Մյուս կող մից` կուլ տու-
րալ անա լի զի ժա մա նակ հաշ վի է առն-
վել մի այն լակ տոզ-դ րա կան կո մեն սալ 
«Escherichia»-նե րի քա նա կը, ին չը ևս կա-
րող էր ազ դել «PhyloChip™» անա լի զի և 
կուլ տու րալ մե թո դի տվյալ նե րի միջև 
տար բե րու թյան առա ջաց մա նը: 

Այս պի սով՝ դա սա կան կուլ տու րալ 
մե թո դի և նո րա գույն «PhyloChip™» 
անա լի զի հե տա զո տու թյան տվյալ նե րը 
ցույց են տվել այդ եր կու մե թոդ նե րի ար-
դյունք նե րի հա մա պա տաս խա նույ թու նը:

 Հոդ վա ծի ներ կա յաց ման տա րե թի վը՝ 
12.03.2015
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СРАВНИТЕЛЬНАЯОЦЕНКАМЕТОДОВДИСБАКТЕРИОЗА
 А НА ИТ МАН ВЕ ЛЯН, МА РИ НЕ БА ЛА ЯН, ЛЕ НА МАЛ ХА СЯН

 На ци о наль ный аг рар ный уни вер си те РА, от дел бе зо пас нос ти пи та ния и би о тех но ло гии стар ший 
на уч ный сот руд ник кан ди дат би о ло ги чес ких на ук

 МА РИ АН НА ИСАД ЖА НЯН 
Ар мянс кий го су дарст вен ный пе да го ги чес кий уни вер си тет, на уч ный сот руд ник

 ВАР ДАН ЦА ТУ РЯН
 Меж ду на род ная ас со ци а ция по оз до ров ле нию че ло ве ка и жи вот ных, кан ди дат ме ди цинс ких на ук 

АСТ ГИК ПЕ ПО ЯН
 На ци о наль ный аг рар ный уни вер си те РА, ве ду щий от де ла бе зо пас нос ти пи та ния и би о тех но ло-

ги и, ве ду щий на уч ный сот руд ник, док тор би о ло ги чес ких на ук

 Нес мот ря на раз ви тие ге не ти чес ких ме то дов иден ти фи ка ции мик ро ор га низ мов, мик ро
би о ло ги чес кий куль ту раль ный ме тод до сих пор ши ро ко при ме ня ет ся в ме ди цинс кой и ве те
ри нар ной прак ти ке Рес пуб ли ки Ар ме ни я. Су щест ву ют опа се ни я, что, по ми мо не воз мож нос ти 
оцен ки не куль ти ви ру е мых ви дов мик ро ор га низ мов, при ме не ние куль ту раль но го ме то да да ет 
не од ноз нач ные ре зуль та ты и для куль ти ви ру е мых бак те рий. Предс тав лен ные исс ле до ва ния 
сви де тельст ву ют о том, что куль ту раль ный ана лиз мо жет с уве рен ност ью при ме нять ся для 
иден ти фи ка ции бак те рий ро дов Escherichia и Lactobacillus при оцен ке ки шеч но го дис бак те ри о за.
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Despite the development of genetic methods for identification of microorganisms, 
microbiological cultural method is still widely used in medical and veterinary practice in the 
Republic of Armenia. There are concerns that, in addition to the incapability to assess the non
cultivated microbial species, the use of the cultural method gives diverse results for cultivated 
bacteria too. 

The present study suggests that the cultural analysis can safely be used to identify the bacteria 
of the genera Lactobacillus and Escherichia when assessing intestinal dysbacteriosis
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ՀԱՎԵԼՎԱԾ

Ն կար 1. «Lactobacillus» աղի քային ման րէ նե րի տա րած վա ծու թյու նը պար բե րա կան հի վան դու թյամբ ան ձանց 
շր ջա նում «Նա րի նե» պրո բի ո տի կի մեկ ամ սյա օգ տա գոր ծու մից ան մի ջա պես հե տո: 

Ն կար 2. «Escherichia» դա սի աղի քային ման րէ նե րի տե ղա բաշ խու մը պար բե րա կան հի վան դու թյամբ ան ձանց 
աղի քային միկ րո բի ո տա յում #1 պրո բի ո տի կի մե կամ սյա օգ տա գոր ծու մից հե տո PhyloChip™ անա լի զի տվյալ-

նե րով:
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Ն կար 3. PhyloChip™ անա լի զի տվյ ալ նե րով աղի քային Escherichia ման րէ նե րի տե ղա բաշ խու  մը պար բե րա կան 
հի վան դու  թյամբ ան ձանց շր ջա նու մ #2 պրո բի ո տի կի մի  ամ սյա օգ տա գոր ծու  մի ց ան մի  ջա պես հե տո:

Ն կար 4. Պար բե րա կան հի վան դու  թյամբ ան ձանց կեղ տի նմու շ նե րու մ Escherichia բակ տե րի ա նե րի քա նա կա-
կան հա մե  մա տու  թյու  նը: Անա լիզ նե րը կա տար վել են կու լ տու  րալ և PhyloChip™ մե  թոդ նե րով: Հա մե  մատ վել են 
11 պար բե րա կան հի վանդ նե րի a և b փու  լե րի տվյ ալ նե րը` նախ քան պրո բի ո տիկ/պ լա ցե բո ըն դու  նե լը` a, և b` 

դրա նից հե տո:



33

Ն կար 5. Պար բե րա կան հի վան դու թյամբ ան ձանց կեղ տի նմուշ նե րում Lactobacillus բակ տե րի ա նե րի քա նակ-
նե րի հա մե մա տու թյու նը: Անա լիզ նե րը կա տար վել են կուլ տու րալ և PhyloChip™ մե թոդ նե րով: Հա մե մատ վել 

են 15 հի վանդ նե րի a և b փու լե րի տվյալ նե րը` նախ քան պրո բի ո տիկ/պ լա ցե բո ըն դու նե լը` a, և b` դրա նից 
հե տո:


